Ul4da
Ul4db
Uldc
Ul4d

U3la
U31b

Snoréda
Snor4b

U33.1la
U33.1b

U51.1a
U51.1b
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snoR5b

U34a
U34b
U34c

U36a.1l
U36a.
U36a.3

N

U38.1
U38.2
U38.3

SnoR6.1
SnoR6. 2
SnoR6.3

U59%a
U59b

Ul5.1a
Ul5.1b
Ul5.2

SnoR7.1
SnoR7.2

SnoRla
SnoR1b

snoR8a
snoR8b

SnoR9.1
SnoR9.2

Arabidopsis snoRNA gene sequence alignments

--—-gttAATGATGATAAATCCA—-AAGGCTTGTTTTTCAAA-CATTCGCAGTGGCCGCCTAAGAGCTTTCGCCTTTCGCCAGGCTTGAGAGTTAATGCTGTTTT-ATCCTTCCTTGGATGTCTGAaacC
---attggtCGATGAGGATAAGATGAAGGCTTGTTTCTCAAAACATTCGCAGTGGCCGCCTAAG-GCTTTCGCCTTTCGCCGGGCTTGAGAGCTTATGATGTTTT-ATCCTTCCTTGGATGTCTGAGaccaat
--—-tcggtTGATGAGGATTATATTAAGGCTTGTTTCTCAAAACATTCGCAGTGGCCGCCTAAA-GCTTTCGCCTTTCGCCAGGCTTGAGAGCTAATGCAGCTTT-ATCCTTCCTTGGATGTCTGAAacCcga
aaagatcAATGATGATAAAC---TTAAGGCTTGTTTCTCAAAACATTCGCAGTGGCCGCCTAAA-GCTTTCGCCTTTCGCCGGGCTTGAGAGTTAATGCAGCTTTTATCCTTCCTTGGATGTCTGAgatcttt

tttgagGAAAGTGATGATATGAAATTGTCGCCCCAGGCTTAATCTGCATCCATTACGATGGTTGTAACATGGTGATTGACTATTTTTGTCTGATTCTctcaaa
—————— gaaAGTGATGATAAGGAATTGTCGCCCCAGGCTTAATCTGCATCCATTACGATGGTTGTAACATGGTGATTGACTATCTCTGTCTGALtC

ggaTATGATGAAATGGCAATAATGTTTTGTGACACCCAGTCTGATCTTCGTGATTGATTTGCCATATTTTCTGAtCC
ggaTATGACGAAATGGCAATAATGTTTTGTGACACCCAGTCTGATCTTCGTGATTGATCTGCCATATTTTCTGAtCC

————— gaggAATGAGGATGTAATTCCATACGTCTGCAAATCTGAAATACAGTGTTGATACAAT-GA-CATGCACTACCATCTGACctC
————— gaggGATGAGGATATAATTCCATACGTCTGCAAATCTGAAACACAGTGTTGATACAATTGA-CATGCACTACCATCTGACctEC

--gcaatcAGTGATGAAATTATGTCAAATTCAATGATTATACAATGATTATTATAATCACTAGATCACCATCTTTCGGCTGAgattge
ctgcaatcAGTGATGAAATTATGTCAAATTCAATGATTATACAATGATTATTATAATCACTAGATCACCATCTTTCGGCTGAgattgcag

GCCTATGGTATCTGATGTCCAAAGTTTGATAATTGTGTTTGGACATTTCGTTTTTCTTAGGCAGAAAGTGATTTCAGGCTTTGCGACACTGTTAGCTTATCACATAAGCTACCTGTTACTTTTAATACCTGGTTACATCT
GCCTATGGTATCTGATGTCCAAAGTTTGATAATTGTGTTTGGACATTTCGTTTTTCTTAGGCAGAAAGTGATTTCAGGCTTTGCGACACTGTTAGCTTATCACATAAGCTACCTGTTACTTTTAATACCTGGTTACATCC

--gagccAGTGATGATTGAAAAAGA--TTGTCTACATTGTTTGAT-GTACCACTGAAATGAATTCTTTAATTAGT—————————————— CTGAggctc
-aaggccTATGATGATTCAAATT----TTGCCTACATTGTTTGAT-AAACCAATGATATAACTTGTACAAAATGTT——---—————— TTCTGAggcctt
tgaggctGGTGATGATGTTTCATATCTTTGCCTACATTGCCTGATCAAAGCTATTTTTGGCTTTGAACAAGTGAGTGAATGATAAACTTCTGAagcctca

tggcAATGATTATAAACTTACCCGCGCTTCTGAGATTATTCAATGAAGTAGATACGGTAAATACA-TGGTTGAATTTCTTAATATGAgC Ca
tggcAATGATTATAAACTTACCCGCGCTTCTGAGATTATTCAATGAAGCAGATACGGTAAATACA-TGGTTGAATTTCTTAATATGAgCCa
-ggcTATGATTAGAAAATTATCCGCGCTTCTGAGACTTAGTTCTATGAAGTATATACGATAATCAATGGTTGAATTTCTTAATATGACYg

————— TGATGAATTGTAACAGCTTGATACGCCAGTTCTGCTTCAGATAATTCTTGATCGAAAAAGCTGTATTCTTATCCGAGCCTTTCATTGCTATTTTGTCTTTCTTCTGA
————— TGATGAATTGTAACAGCTTGATACGCCAGTTCTGCTTCAGATAATTCTTGATCGAAAAAGCTGTATTCTTATCCGAGCCTTTCATTGCTATTTTGTCTTTCTTCTGA
ggCcAGTGATGA-TTAAAA-—-—————————— CCAGTTCTGCTTCAGATAATTCCTGATCGAAGAAACTGTATAC-————————————————————————— CAAAAAACTTCTGAgcC

gaaTGTCGATGAGGATCTAATCCAATCTTACGAGGTGCAGTGGAGCTGAGACCCTGTTTTACAGGGAGAACCCCTTGGCAGAAGCTGTAATTTCTTTGAC
gaaTGTCGATGAGGATCTAATCCAATCTTACGAGGTGCAGTGGAGCTGAGACCTTGTTTTACAGGGAGAACCCCTTGGCAGAAGCTGCAATTTCTTTGACEEC
CTGATGATGATATAATCCAATTT--CGAGGTGCAGTGGAGCTGAGACCCTGTTTTACAGGGAGAACCCCTTGGCAGAAACTGTAATTTCTATGAag

gaaattgcctcCGATGATGATCAAATCATAACTTTCGTTCTTCCGAGATTTTATCATGCGGAGAAATTATGGAGACCTGAACTGAGCTgaggcaattte
———————— CtcttATGATGT------CAAAACTTTCGTTCTCCTGAGATTTCAATATGCTGAAAAAAATTGGAGACCTGAACTGAaa-gag

ctcAGTGATGAAGAAACAATAGATGACGAGTCCGATGAAATCCATTCATAAAATCGTGGGGACAAACGAGGCATTTGTCTGAgag
CctcAGTGATGAAGGAACAATAGATGACGAGTCCGATGAAATCCATTCATTAAATCATGGGGACAAACGAGGCATTTGTCTGAgag
CtcAGTGATGAATACAC---AGATGACGAGTCCGATGAAATCCATTCATTAAATCATGGGGACAAACGAGGCATTTGTCTGAgag

--a2aggcaTGATGAGGATTGTTTTATTGTCATCTGATTCTTATTGATGAATCTATACCTCCTACTCATTCTGAGtgcctt—-
2aaaggcaTGATGAGGATTGTTTTATTGTCATCTGATTCTCAT-GATGAATATATACCTCCTACTCATTCTGAGtgcctttt

ggcGATGATGATCAATGCTTAATTTCTGACACCTCTTGTATGAGAAGAGCTTGATAACCTCTTCTTTGAGCACATTATGCAATACTCTGAgCC
ggcGAGGATGAATAATGCTAAATTTCTGACACCTCTTGTATGAGGAGAGATTGATAACCTCTCCTTTGAGCACATTATGCAATACTCTGAgCC

gagtgcTATGATTGTAAAAGTAATTCCTCGTACTGAAAGCCAATGGCTTGAA--AGACTCACATTACTACCCATAGAATATGAgcacte
-gatgcTATGATTGTAAAAGTAATTCCTCGTACTGAATGCTCATAAGGCATGATAGACTTACATTACTACCCATAGAATATGAgcatc

---agaaTATGATGAAAGTTGT-—--ATATCGGTGATG-GTCTTTTGATTCATATGATCGACAAAAATTTCAACTCGCTACGTTCTTTCTGAttct
tgaagaaTGTGATGAAAGTTGTCGATTATGTGTGATGATTCTTTAGATTCAATTGATCGATAAAAACTTCAATTCGCTACGTTCTTTCTGAttcttca
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SnoR77Y.2
SnoR77Y.3

SnoR13.1
SnoR13.2

Ulsg.1
Ulg.2

U54

SnoR58Y.1
SnoR58Y.2

U6l

SnoR14.1
SnoR14.2

Us5

Ule6

SnoR15

ctggagaA-—ATGATGAGA——AATCAGATAA-ATCTTAGGACACCTTCTGACACAGATT-CTGTGTATGAGAATGACATCATATTCTGAtcttcag
-tggagaaATATGATGATAATAATCAGTAAATATCTTAGGACACCTTCTGACACAGTTTACTGTGTATGAGAATGACTTGTTAATCTGAttctcca

tggttTTGAAGATAGGTTACCTTAATTCTCGGTTTATTAAGTGGATAATTCAATTTGAATCTACGGATGTTCTTAAGCTGCAAAGAGAGATTGTGATTCTGAGGCaacca

——————— tgagGATGACGAAAAAA-TCATTCGGATTCCCTTTGAATTCCTC-----CGGGAAAC-ATGTGATTATATAATCAGCTACTTCTGACtCa
tgatggtaaaaGATGACGAAAAAAATCGTTCGGATTCCCTTTGAATTCCCT—-—-—— CGGGAAAG-ATGTGATCAC-AAACCAGCTACTTCTGAttttaccatca

aggccAGTGATGTAATAAAAATATTTGCTACTCTTGATGAAGAACTTTGTTCTTTCAGTTGATGATTGGTTTACCACCAAGATCTCTGAggCcct
---ccggTGATGTAATCAAAATATTTGCTACTCTTGATGAAGAA-TTTC-—--TTCAGTTGATGATA--TTTACCACCAAGATCTCTGAggcCc

tgggaTATGATGACAAAAATACGATATCTCTA--AGGCTAATTGCTGTGCGGATGAAATGTATTTGCACGTCAGTCTGAtccca
-gggaAGTGATGATAAGATATATCAATATATCATAGGCACATGCAATGCTGAACGATATATATTTGCACGTCAGTCTGAtccC
-gggaAGTGATGATAAGATATATCAATATGTCATAGGCACTTGCAATGCTGAACAATATATATTTGCACGTCAGTCTGAtccc
--ggaaATGATGATAAG-TATATCGATATTTCAGAGGCGTATGCAATGCTGAACGAAC--TATTTGCACGTCAGTCTGAttcc

-ttcctAATGAAGAAGCAATCCCATA-GATAGGAAGTGCCGTATGACACTTTACACAACAGCG----— GACTGAACGAGGATGCATCCGGTGA--TTTCTCATCCCCCGAGCAGTTTT--—-—-=-————————
————— cgATGAAGAAGCAATCCCATA-GATAGGAAGTGCCGTATGACACTTTACACAACAACG-—---GACTGAACG-CGATGCATCCGGTGAAATCTCCCAATCCCCGATCAGTCAAACACGAACTCGTAT
aaacccGATGAAGAAGCAATCCCAAAAGATAGGAAGTGCCGTATGACACTTTACACAACAGCTAGCGTGACTGAAT T—————————— = -~ — — - —

—————————————— CCTGATCCGTTTACGGTCGGGTTCGAGCTGCTCGGTCGGGTTATCTACCGTACTTCCCACCGTTCTGTGTCCACTGTGTGGGTGATTTGACACGGGTTCGCTGAGGggtaa
CCGGATCCAAACCCCCGGATCCGTTTACGGTCGGGTACTGACTCCTCGGCCGGGTCTTC-ACCGTACTTCCCACCGTTCTGTGTCCGTTGTGTGGTTGATTTGACAAGGGTTCGCTGAGGG
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————— CGTTCTGTGTCTGCTGTGTGGTTGATTTGACAAGG-TCCGCTGAgggttt

ATGTCCGATGCCACGTCGACGGTAGC-——--- TATTTTTGGCAATGATCCT----CGATGCTACATTGGACATAGACAAATGTACGTGTTTCGCTTACTGATAGGAACCTGTGGATCTT
ATGTCCGATGCCACGTCGACGGTAGC-——---— TTTAGGGCAATGATCCT----CGATGCTACATTGGACATAAACAAATGTACGTGTTTCGCTTACTGATAGGAACCTGTGGATCTT
TTGTCTGATGCCACGTCGAAGGTAGCTCTTTTTTTTGGGGCAATGATCCTAACTCGACGCTATATTAGACATAAACAAATGTACGTGTTTCGCTTACTGATAGGAACCTGTGGATCTT

GATTCTATA--CGATCTCCGGAGCCATTTCGGCGATTACATTT

GAATTGATTTACGATCTACGGAGCCATTTCGGCGATTACATTT

GTTTTA--—--- CGATCTACGGAGCCATA---GCGATTACAATT
CCGATGATGATTATTGCGAAAATATGGAATTACCGTCTGAGTTAATTTCTTTGATGTTAAAAACGCTGGCTAACTGAgY

accGATGATGATTATTGCTAAACTATGGAATTACCGTCTGAGTTTA-TTCTTTGACGAGAAAAACGCTGGCTTACTGAggt

ACCGATGATGATTTTTGCTAATCTGTGTG—————————— ===~ -~ - ———————m—— e — - ——

gatcaGTTGATGAGCAAATACTGCAACAATATGATGGAGAAATCTTTATGATTCTTAGTATTTAAGTCTCTGAtgatc
agatcaGGTGATGAGGTAATACTGCAACAATATGATGGAGTAATCTTTGTGATTATTAGTATTTAAGTCTCTGAtgatct

gagaTGTGATGAGTAACAAATTGGTCCGTGTTTCTGATTAACCGTGACTGAGAATTTATTAACCAAACTCTGActC
gagagaTATGATGATCAACAAATTGGTCCGTGTTTCAGATTAACCGTGACCGAAAAAATTCTTAACCAAACTCTGAtctcte

TGAGAACTCTTTGGTTTTTGGCTCTGTGATTGCTTCGCCTTATTGGCAATATACGCTATTCTGA

acttctgcTGTGATGATCTTTTGAATAAAATTCACATGTCAGACTTCAGAGATCTTTTGATCTATGAGAAAAAACATTCATAATTCTGAgcagaagt
tcttctgcGGTGATGATTTTATGA--GAAATTCACATGTCAGACTTCAGAGATTCTTGTAATCTATGAGAATAAATTCATATATCTGAgcagaaga

agcTGTGAGGAAAAAATCGTGTGCCAGAGATGGTTAATCCATCGCTGACGGTAATACACAACCCTCTAAGAAGTTCTGAgCE

gagtcgaGGTGACGATAGAAATTCACAGGTCTGTCAATCCACTGATA-—-—— TATGTGATGTAATTGTG--TTCTCGACAGGTTCTGAtcgactc
gaAGTGACGATAAAGAATTCACAGTCTGTCAATCCACTGACAACATTTGAGTGATGTTATTGTGATATCTCGACAGGTTCTGAtC

tgaatctgagtaTAGGATGAATCTCATATATTGATGTTATTTACTACTGAAATTACATTGATGTTTTATTCACCTTGGAGAACTGAtactcagattca
ctgggcaTATGATGAAATTATATTTCATGGGTAATTTGCGTCTGATTCTATGTGATGCTAACTTTTATGATTATCTGAtgcccag

tggggcagaTGATGATTATCATAAAACAAATGGGTAATTTGCGACTGATAATATTACATTGATGTGTTTTTCACCTTGGAGAACTGAtgtcceca



SnoR16.1 tggcaAATGATGAGTAGA--ATCTTATCCT-ACACACAGATGTATCAGTGTTGACTACCAATCTCTGCTTATTATCTGAtgcCca

SnoR16.2 tggcaAATGAAGAATTGATTAATTTATGCTTAACCACTGATG-AACAGTGTTGACAAAACATCTCCGCTTATTATCTGAtgCcca

U43.1 agaaacAATGATGAGATACTTGCAGACGGGCGGTCTGAAATTGATGTCGTGTTGATTGTCTGCCATAAGCTACATAAGCATTCTCTGAgtttct

U43.2 atcaaaacAATGATGAGATATTAGCAGACGGGCGGTCTGAA-TTGATGCCGTGTAGATTGTCTGCCATCGCTACTATGTAGCTTCTCTGAgtatttgat

U79.1a gagAATGATGACTAATGTCTAGATGGGAATCTCTCTGATGCATATCTCACAGACTGTTTATCAACTTTGATCTAGTATTTTCTGTTTTGCTTCGTTTTGATACEC

U79.1b TGATGACTAATGTCTAGATGGGAATCTCTCTGATGCAC

U79.2 tataATGATGATTAA-GTCTAGATGGGAATCTCTCTGATGCA--—-—-—-—— CCTTTTAAATTGTTAATGATGTTTG--TTTTGTG-—-——--—-—— CCGGTGATGtata
SnoR17 tcaTAGTGATGAATTATATCACAATTGTCACTACCTCTGAGGCATATTCTTGATTCGTTTTTTTTTTTTAGATTTTGGTTTCTATCACCTTACTTCTTTAGGAGCCTGALga
SnoR18a agagaTATGATGATGGAATTAGATTTCCCTATTGGTTTGATCGCCGTTATGATGGCATCTTACGTATTAGCTCTATCTGAtctCt

SnoR18b gaagagaatgaAGTGATGATTGAACTTTGTTTCCCTATTGGTTTGATCGCCGATATGATGGCA---TACGTATTAGCTCTATCTGATCattctctte

SnoR19.1 gaagaacAGTGATGAGTCAGTTTACAGACCTGTAATGATTGCGGTAATGATCGCATTATTATGAACATCTAAGGGACTGAgttctte

SnoR19.2 gaagaacAGTGATGAGTCAGTTTACAGACCTGTAATGATTGCGGTAATGATCGCATTATTATGAACATCTAAGGGACTGAgttctte

SnoR20.1 a2agccAGTGATGATTAGATTC-AATGGTTGCTGAACATTCAAT--——-—— GTTGAAAAGC-ATCTAACTTGACTAGGACGGTCTGAggctt

SnoR20.2 aggcTGATGAAGATTAGATATTAATGGTTACTGAAATTTCAATAAGTGTGTTGATATACTATCT-TCTTGACTAGGACTG-CTGAggct

SnoR38Y.1 tgGATGATGAGAAACAAAAATCAAAATACAGTTATCCCTGGCTTAGGGTTTAAAGCCCGTTGCTGAGTCTTTTGTAATCTGACa

SnoR38Y.2 ttgtgGATGATGAGAA-CAAATATGAAAAAACAGTTATCCCTGTCTGAGGATTTTAATCCCTTTGATGATTCATTTGTAATCTGACacaa

SnoR39BYa tagccAATGAGGACATCAGATTATAAAAGAACACCATCTTTCGGGACTGATTAAC———————————— ATTGATGATACTTCTGCAATTCTGAggcta

SnoR39BYb agccGATGTGGATATCAGATTATAAAAGAACACCATCTTTCGGGACTGATTGACTTCTTTTGAAGTTTTGCTGATACTTCTGCAATTCTGAggCt

SnoR21la 2aaggcAGTGATGAACGAGAATGTCATGCACCACTCTGA-TATTAGTGCTGATAACCATCTCTAACCCATATTTTCTCTGAgccttt

SnoR21b aggcTGTGATGATTGAGAATGTCATGCACCACTCTGATTTTTTGTGCTGATAATCATCTCTAACCCATATTTTATCTGAgCCE

U52.1 aaagggtttaTGGTGATGAAACGAATATTTCGTGGACTAGAGTTTCAGATCTGGGCTCTTCACCCAGAATTTGAAGAAACAACCCTTGGCTGTCTGAGtaaatccttt
U52.2 a2ataTGGTGATGATACAAGAGTATTGTGGACTAGAGTTTCAGATCTGGGATTCTTCTCCCAGAAGTTGAAGATTAACCCTTGGCTGTCTGAGtatt

U52.3 a2ataTGGTGATGATACAAGAGTATTGTGGACTAGAGTTTCAGATCTGGGATTCTTCTCCCAGAAGTTGAAGATTAACCCTTGGCTGTCTGAGtatt

SnoR22.1 gccTATGATGATA----AAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTTTAAAATCAATGATCTGAA-TTGTTACACACACTGAggC

SnoR22.2 atgagcTGATGATGAAAAAAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTG--—AATCAATGAACTGAATTTGTTACACACACTGAAgCcttat

SnoR22.3a a2agcTTATGATGATAG---AAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTC-—-AATCAATGATCTGAATTTGTTACACACACTGAGgCtL

SnoR22.3b aagCctGATGATGATA----AAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTG---AATCAATGAACTGAATTTGTTACACACACTGAagctt

SnoR23.1 tgcGATGATGATAAAATAGCACGAAGGTGCGTGAAGGGCAGTGGACAAAGCAATGAAAATTTGTTTTGCCGTGAGCTCTCTTTAATAAACGACTTCTCCTTCCACTGAgCa
Snor23.2 atgcAATGATGAGATAAAAGCACGAAGAGTGTGAGAAGAGCAGTGGG-—-——————————————— TTTACCGTGAGCTCTCCTTTA-AAACGACTTCTCCTTCCACTGAgcat
Snor23.3 atgGGTTTGATGATGATGATGCAATGATGAGATGAAAGCACGAAGAGTGTGAGAAGAGCAGTGGG-TTTACCGTGAGCTCTCCTTTA-AAACGACTTCTCCTTCCACTGAG cat
SnoR24a agcTGTGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGAGGTATTCCTTTGTGGGGTATTTCTTCAATGAAATACATTTGTTACGCTTGGCTTCTGAgCt

SnoR24b agcTGTGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGGGGTACTCCTTTGTGGGGTGTTTCTTCAATGAAATACATTTGTTACGCTTGGCTTCTGAgCt

SnoR24c TGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGAAGTACTCCTTTGTGGTGTATTTCTTCAATGAAATACATTTGTTACGCTTGGCTTCTGA

SnoR24d tatcAGTGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGAGGTACTCCTTTGTGGTGTATTTCTTCTATGAAATATATTTGTTACGCTTGGCTTCTGAgata

SnoR69Y aggTGATGATGATAACATATAATCCCAGCTCTATGAGACCTTTTGTGGTCAAGGAGTATAACTATGTTCATACATTTATCTGAG

U29 tggcGATGATGATAACATATTATCCCAGCTCATTATGAGACCTTTTGTGGTCAAGGAAAATAACTGTTTTCTATAACGTATCTGAgCCa

SnoR25 gttcccTGTGATGATTTAAAATCAATACCATGCTAATGTATATTGATAATTTTTATTTGATTTATAAGTGATTTGCTGAgggaac

SnoR53Y attcccTATGATGGTAATAACCATGCTAATACTGATGTCTTGTGACTGAATCAAAGTTATGTGTCTGAgggaat

SnoR26 gagcatcGGTGATGAATCCATGAAAAAATTGTTATCCTTGCACTTTGATTGCTAGTGAAGAAACAAATGGGGTTTTCGATGTCTGAgatgcte

SnoR27 attggatCGATGATTGATTAGTTAAAATACTGCGTTATCTTTCTGCAAATCTCCTATAAGGATTTGAAGACAAATCATGAAAAACCTGAGatccaat
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tcagatcGATGATGTCATATTAAACTGCGTTATCTATCTTAAAATCTCCGAAATAGGAGTTGCAGACACTAAACAGAAAACGCTGAgatctga

aggTGATGACAATTTCCCCAGATGATCGAATCAGATTATACTGAGCGAATAGAACTTCCTCTTC---GGAGGAAGTC-AAGCCAATTAGTCTGATcct
aggTGATGACAATTTCCCCAAATGATCGAATCAGATTATACTAAGCGAATTTTATTTCCTTCTCAACAGAGGAAATC-AAGCCAAT-ATTCTGAACCE
ggaGGTGATGACAATTTCCCCAAATGATCGAATCAGATTATACTAAGCGATTTTTATTTCCTTCTCAACAGAGGAAATC-AAGCCAAT-GTTCTGAtCcC
gggaGGTGATGATTATTTCCCCAGATGATCGAAGCTGATTATACGGAGCGATTTTATGTTTCTCTCTTTCAGAGAGATTCCAAGCCAAT-TTTCTGAtCccC
agatggaaGTGAGGATTATTTCTCCAAATGATCGAAGCTGAACAATCTGAGCGAATTGA--TTTCTCTTTTTT-GAGAAAATCCAAGCCTAT-TTTCTGAtccatct

ggcAGGATGACTCGGAAAT-TTCAAGCTCAACAGACCGGAAT-TAGGCGTTTCTTCCAATTTATTGGTTGAGTCGTTTCTGTGTCGATAACCCCGCTGATCTGAgCC
cgTGGTGATGACTTGGAAATATTCAAGCTCAACAGACCGTAATGTAGGA-TTT-TTCCTA--—-— GTGGAAAGTCTTGCGTGTGTCGATAATCCCGCTGAACTGAgC

taaTGATGATGGGGATTTTGGAGATTACGATGAGGATGTACAGCTCCCTCTTCTGATTAGCTGAAGAGAATTGCTGGCAGAATCGAACCTAAATCACTAGCCACTACTGAGEta

tagatAATGATGAAGCAAAATTAATCTAATCCAACACTTGATCTGAGAGATACTATGTGCATCTCCAAGTGAAGTTACAACTGTTAGCTTCTGAatcta
TAATCCAACACTTGATCTGA

ggacAGTGACGATTGATATT-AAGGTCTCGTTCGTCGTAAAAACGGCCGTAAAAAGCCTATTTGCCGACCATTCTGTTATATCACCACCCATATTCTGAgtCC
ggacAGTGACGATTGATATTTAAGGTCTCGTTCGTCGTAAAAACGGCCGTAAAAAGCCTATTTGCCGACCATTCTGTTATATCACCACCCATATTCTGAgtCC

attaatCCTTGTTGATAAACTCTAATCTTCTCTATGAGGCCTTTTTTCAATTACCTTTCAAATCCGATTTCGTATTTATTTCTTTGGTTCTGTTTTTGGTTGATTTA

GTGGCCTATGATTTAAATGATTATAGACAAGCATATGTCTGAattaat
ATAGACAAGCATATGTCTGAA

tcaAGTGATGATTGATAACGCATAGTTCAGATGATAAATTCTATTATGATTAACATCTTC-AGCATAGTCTTTCGCTCCTATCTGAtga
agggtcaAGTGATGATTAATAATGCATAGTTCAAATGAT --——— CTCC-ATGATTACTATTCAGTAGCACAGTCTTTCGCTCCTATCTGAtgaccct

2aaCTGATGAATGCGATCCTGGTAATATTTATTGTCACCTGTTTGTAAAAATTTGGATTTAGAAGAAACTTTCTATTTTCTGALLL
agtgaaggcAGTGATGATTAAAAACTACCTATTTTATGAGTAATTCTCTGATTAGAAAATTTACCAATGGATCCTTCTGAgccttcact

ttaagATTGATGACGATTGAGAAAGAGCCGATGGAATGATGATAACGATTTTTCGGATATATTAATTTATTCTGTCGACCAAAACTCAGACTACAATTATCTGACtaatt

gactGTGATGGATCCTCCTCAGAGGCTGTTTCTGAAAGGTCCGACGACGGTCTCACAGATCTTTTTTGCACGAGCCGTTGAagtC
gatAATGATGATGAAAGATGATTCCATAGAACAATCCAACTCTGACCATCATTGATGATCTTACCATCATGCACTACCATCTGAatC

aatgcgAATGATGAATATCAAATTTATTATTTCTTCACTTTGATCCGATTGGGTAATTATTTATCCTTGTGGACAATATTCAGATTACTGACg catt

tcaAGTGATGAGATTTGATCTAAAATTCTCACGACGGTCGTCTGAGGCCTTTTGTGGCCGATTGATGTACCGATCACTCCTCTCTGAtga

ggtgcAGTGATGATGGGTATAAATCTCGTTAATCTGAATTTTTGTTAATGAAGATACTTACTTCCCAACCATTCATTAATATCTGAgCcacc

actgAGGATGATGATATTGAGGCTGCTGTTCCATTGGCTGTCTGAGATACCTGCAGTTCGTGATCGTGACCTGTAAGTTTTGAGGCAGAGCGTTTAGTTTCGGAAGAAGCTGCAGGTTCTGAcagt

ggaGCAGATGATGAATATTTTGCACTACAACGGTGCTTTCCTATAACTCATGCGGATTATATAAATCGAGCTTTTTAAAACTGATGtECC

TGATGAAAAACTGGAGACGCTGCCCCAGACTGACCGGAGAAAGAAGAAGTAAACGTCCTCCCTGAACCGTCTGA




