
Arabidopsis snoRNA gene sequence alignments 
 
 
U14a   ----gttAATGATGATAAATCCA—-AAGGCTTGTTTTTCAAA-CATTCGCAGTGGCCGCCTAAGAGCTTTCGCCTTTCGCCAGGCTTGAGAGTTAATGCTGTTTT-ATCCTTCCTTGGATGTCTGAaac 
U14b   ---attggtCGATGAGGATAAGATGAAGGCTTGTTTCTCAAAACATTCGCAGTGGCCGCCTAAG-GCTTTCGCCTTTCGCCGGGCTTGAGAGCTTATGATGTTTT-ATCCTTCCTTGGATGTCTGAGaccaat 
U14c   ----tcggtTGATGAGGATTATATTAAGGCTTGTTTCTCAAAACATTCGCAGTGGCCGCCTAAA-GCTTTCGCCTTTCGCCAGGCTTGAGAGCTAATGCAGCTTT-ATCCTTCCTTGGATGTCTGAAaccga 
U14d   aaagatcAATGATGATAAAC---TTAAGGCTTGTTTCTCAAAACATTCGCAGTGGCCGCCTAAA-GCTTTCGCCTTTCGCCGGGCTTGAGAGTTAATGCAGCTTTTATCCTTCCTTGGATGTCTGAgatcttt 
 
U31a  tttgagGAAAGTGATGATATGAAATTGTCGCCCCAGGCTTAATCTGCATCCATTACGATGGTTGTAACATGGTGATTGACTATTTTTGTCTGATTCTctcaaa   
U31b  ------gaaAGTGATGATAAGGAATTGTCGCCCCAGGCTTAATCTGCATCCATTACGATGGTTGTAACATGGTGATTGACTATCTCTGTCTGAttc  
 
Snor4a  ggaTATGATGAAATGGCAATAATGTTTTGTGACACCCAGTCTGATCTTCGTGATTGATTTGCCATATTTTCTGAtcc  
Snor4b  ggaTATGACGAAATGGCAATAATGTTTTGTGACACCCAGTCTGATCTTCGTGATTGATCTGCCATATTTTCTGAtcc  
 
U33.1a  -----gaggAATGAGGATGTAATTCCATACGTCTGCAAATCTGAAATACAGTGTTGATACAAT-GA-CATGCACTACCATCTGAcctc 
U33.1b  -----gaggGATGAGGATATAATTCCATACGTCTGCAAATCTGAAACACAGTGTTGATACAATTGA-CATGCACTACCATCTGAcctc 
 
U51.1a  --gcaatcAGTGATGAAATTATGTCAAATTCAATGATTATACAATGATTATTATAATCACTAGATCACCATCTTTCGGCTGAgattgc 
U51.1b  ctgcaatcAGTGATGAAATTATGTCAAATTCAATGATTATACAATGATTATTATAATCACTAGATCACCATCTTTCGGCTGAgattgcag 
 
snoR5a  GCCTATGGTATCTGATGTCCAAAGTTTGATAATTGTGTTTGGACATTTCGTTTTTCTTAGGCAGAAAGTGATTTCAGGCTTTGCGACACTGTTAGCTTATCACATAAGCTACCTGTTACTTTTAATACCTGGTTACATCT  
snoR5b  GCCTATGGTATCTGATGTCCAAAGTTTGATAATTGTGTTTGGACATTTCGTTTTTCTTAGGCAGAAAGTGATTTCAGGCTTTGCGACACTGTTAGCTTATCACATAAGCTACCTGTTACTTTTAATACCTGGTTACATCC 
 
U34a  --gagccAGTGATGATTGAAAAAGA--TTGTCTACATTGTTTGAT-GTACCACTGAAATGAATTCTTTAATTAGT--------------CTGAggctc 
U34b  -aaggccTATGATGATTCAAATT----TTGCCTACATTGTTTGAT-AAACCAATGATATAACTTGTACAAAATGTT-----------TTCTGAggcctt 
U34c  tgaggctGGTGATGATGTTTCATATCTTTGCCTACATTGCCTGATCAAAGCTATTTTTGGCTTTGAACAAGTGAGTGAATGATAAACTTCTGAagcctca 
 
U36a.1  tggcAATGATTATAAACTTACCCGCGCTTCTGAGATTATTCAATGAAGTAGATACGGTAAATACA-TGGTTGAATTTCTTAATATGAgcca 
U36a.2  tggcAATGATTATAAACTTACCCGCGCTTCTGAGATTATTCAATGAAGCAGATACGGTAAATACA-TGGTTGAATTTCTTAATATGAgcca 
U36a.3  -ggcTATGATTAGAAAATTATCCGCGCTTCTGAGACTTAGTTCTATGAAGTATATACGATAATCAATGGTTGAATTTCTTAATATGAcgg 
 
U38.1  -----TGATGAATTGTAACAGCTTGATACGCCAGTTCTGCTTCAGATAATTCTTGATCGAAAAAGCTGTATTCTTATCCGAGCCTTTCATTGCTATTTTGTCTTTCTTCTGA 
U38.2  -----TGATGAATTGTAACAGCTTGATACGCCAGTTCTGCTTCAGATAATTCTTGATCGAAAAAGCTGTATTCTTATCCGAGCCTTTCATTGCTATTTTGTCTTTCTTCTGA 
U38.3  ggcAGTGATGA-TTAAAA------------CCAGTTCTGCTTCAGATAATTCCTGATCGAAGAAACTGTATAC-------------------------CAAAAAACTTCTGAgcc 
 
SnoR6.1  gaaTGTCGATGAGGATCTAATCCAATCTTACGAGGTGCAGTGGAGCTGAGACCCTGTTTTACAGGGAGAACCCCTTGGCAGAAGCTGTAATTTCTTTGACttc 
SnoR6.2  gaaTGTCGATGAGGATCTAATCCAATCTTACGAGGTGCAGTGGAGCTGAGACCTTGTTTTACAGGGAGAACCCCTTGGCAGAAGCTGCAATTTCTTTGACttc 
SnoR6.3       cTGATGATGATATAATCCAATTT--CGAGGTGCAGTGGAGCTGAGACCCTGTTTTACAGGGAGAACCCCTTGGCAGAAACTGTAATTTCTATGAag 
 
U59a  gaaattgcctcCGATGATGATCAAATCATAACTTTCGTTCTTCCGAGATTTTATCATGCGGAGAAATTATGGAGACCTGAACTGAGCTgaggcaatttc 
U59b  --------ctcttATGATGT------CAAAACTTTCGTTCTCCTGAGATTTCAATATGCTGAAAAAAATTGGAGACCTGAACTGAaa-gag 
 
U15.1a  ctcAGTGATGAAGAAACAATAGATGACGAGTCCGATGAAATCCATTCATAAAATCGTGGGGACAAACGAGGCATTTGTCTGAgag  
U15.1b  ctcAGTGATGAAGGAACAATAGATGACGAGTCCGATGAAATCCATTCATTAAATCATGGGGACAAACGAGGCATTTGTCTGAgag  
U15.2  ctcAGTGATGAATACAC---AGATGACGAGTCCGATGAAATCCATTCATTAAATCATGGGGACAAACGAGGCATTTGTCTGAgag  
 
SnoR7.1  --aaggcaTGATGAGGATTGTTTTATTGTCATCTGATTCTTATTGATGAATCTATACCTCCTACTCATTCTGAGtgcctt-- 
SnoR7.2  aaaaggcaTGATGAGGATTGTTTTATTGTCATCTGATTCTCAT-GATGAATATATACCTCCTACTCATTCTGAGtgcctttt 
 
SnoR1a   ggcGATGATGATCAATGCTTAATTTCTGACACCTCTTGTATGAGAAGAGCTTGATAACCTCTTCTTTGAGCACATTATGCAATACTCTGAgcc  
SnoR1b   ggcGAGGATGAATAATGCTAAATTTCTGACACCTCTTGTATGAGGAGAGATTGATAACCTCTCCTTTGAGCACATTATGCAATACTCTGAgcc 
 
snoR8a  gagtgcTATGATTGTAAAAGTAATTCCTCGTACTGAAAGCCAATGGCTTGAA--AGACTCACATTACTACCCATAGAATATGAgcactc 
snoR8b  -gatgcTATGATTGTAAAAGTAATTCCTCGTACTGAATGCTCATAAGGCATGATAGACTTACATTACTACCCATAGAATATGAgcatc 
 
SnoR9.1  ---agaaTATGATGAAAGTTGT---ATATCGGTGATG-GTCTTTTGATTCATATGATCGACAAAAATTTCAACTCGCTACGTTCTTTCTGAttct  
SnoR9.2  tgaagaaTGTGATGAAAGTTGTCGATTATGTGTGATGATTCTTTAGATTCAATTGATCGATAAAAACTTCAATTCGCTACGTTCTTTCTGAttcttca 
 



SnoR10.1 ctggagaA-—ATGATGAGA—-AATCAGATAA—ATCTTAGGACACCTTCTGACACAGATT-CTGTGTATGAGAATGACATCATATTCTGAtcttcag  
SnoR10.2 -tggagaaATATGATGATAATAATCAGTAAATATCTTAGGACACCTTCTGACACAGTTTACTGTGTATGAGAATGACTTGTTAATCTGAttctcca  
 
SnoR11  tggttTTGAAGATAGGTTACCTTAATTCTCGGTTTATTAAGTGGATAATTCAATTTGAATCTACGGATGTTCTTAAGCTGCAAAGAGAGATTGTGATTCTGAGGCaacca 
 
SnoR12.1a -------tgagGATGACGAAAAAA-TCATTCGGATTCCCTTTGAATTCCTC-----CGGGAAAC-ATGTGATTATATAATCAGCTACTTCTGActca  
SnoR12.1b tgatggtaaaaGATGACGAAAAAAATCGTTCGGATTCCCTTTGAATTCCCT-----CGGGAAAG-ATGTGATCAC-AAACCAGCTACTTCTGAttttaccatca 
SnoR12.2 -------tgagGGTGATGAAAAAAATCATTCGGATTCCCAATGATTCCCTTACGTACGGGAAATTATGTGATTATT-TACCAGCTACTTTTGActca  
 
U24.1  aggccAGTGATGTAATAAAAATATTTGCTACTCTTGATGAAGAACTTTGTTCTTTCAGTTGATGATTGGTTTACCACCAAGATCTCTGAggcct  
U24.2  ---ccggTGATGTAATCAAAATATTTGCTACTCTTGATGAAGAA-TTTC----TTCAGTTGATGATA--TTTACCACCAAGATCTCTGAggcc  
 
SnoR72Ya tgggaTATGATGACAAAAATACGATATCTCTA--AGGCTAATTGCTGTGCGGATGAAATGTATTTGCACGTCAGTCTGAtccca 
SnoR72Yb -gggaAGTGATGATAAGATATATCAATATATCATAGGCACATGCAATGCTGAACGATATATATTTGCACGTCAGTCTGAtccc 
SnoR72Yc -gggaAGTGATGATAAGATATATCAATATGTCATAGGCACTTGCAATGCTGAACAATATATATTTGCACGTCAGTCTGAtccc 
SnoR72Yd --ggaaATGATGATAAG-TATATCGATATTTCAGAGGCGTATGCAATGCTGAACGAAC--TATTTGCACGTCAGTCTGAttcc 
 
U49.1   -ttcctAATGAAGAAGCAATCCCATA-GATAGGAAGTGCCGTATGACACTTTACACAACAGCG-----GACTGAACGAGGATGCATCCGGTGA--TTTCTCATCCCCCGAGCAGTTTT-------------  
U49.2  -----cgATGAAGAAGCAATCCCATA-GATAGGAAGTGCCGTATGACACTTTACACAACAACG-----GACTGAACG-CGATGCATCCGGTGAAATCTCCCAATCCCCGATCAGTCAAACACGAACTCGTAT 
U49.3  aaacccGATGAAGAAGCAATCCCAAAAGATAGGAAGTGCCGTATGACACTTTACACAACAGCTAGCGTGACTGAATT-----------------------------------------------------  
 
U49.1   --------------CCTGATCCGTTTACGGTCGGGTTCGAGCTGCTCGGTCGGGTTATCTACCGTACTTCCCACCGTTCTGTGTCCACTGTGTGGGTGATTTGACACGGGTTCGCTGAGGggtaa 
U49.2  CCGGATCCAAACCCCCGGATCCGTTTACGGTCGGGTACTGACTCCTCGGCCGGGTCTTC-ACCGTACTTCCCACCGTTCTGTGTCCGTTGTGTGGTTGATTTGACAAGGGTTCGCTGAGGG 
U49.3  --------------------------------------------------------------------------CGTTCTGTGTCTGCTGTGTGGTTGATTTGACAAGG-TCCGCTGAgggttt 

 
SnoR2.1  ATGTCCGATGCCACGTCGACGGTAGC-----TATTTTTGGCAATGATCCT----CGATGCTACATTGGACATAGACAAATGTACGTGTTTCGCTTACTGATAGGAACCTGTGGATCTT 
SnoR2.2  ATGTCCGATGCCACGTCGACGGTAGC-------TTTAGGGCAATGATCCT----CGATGCTACATTGGACATAAACAAATGTACGTGTTTCGCTTACTGATAGGAACCTGTGGATCTT 
SnoR2.3  TTGTCTGATGCCACGTCGAAGGTAGCTCTTTTTTTTGGGGCAATGATCCTAACTCGACGCTATATTAGACATAAACAAATGTACGTGTTTCGCTTACTGATAGGAACCTGTGGATCTT 
 
SnoR2.1  GATTCTATA--CGATCTCCGGAGCCATTTCGGCGATTACATTT 
SnoR2.2  GAATTGATTTACGATCTACGGAGCCATTTCGGCGATTACATTT 
SnoR2.3  GTTTTA-----CGATCTACGGAGCCATA---GCGATTACAATT 
 
SnoR77Y.1  ccGATGATGATTATTGCGAAAATATGGAATTACCGTCTGAGTTAATTTCTTTGATGTTAAAAACGCTGGCTAACTGAgg 
SnoR77Y.2 accGATGATGATTATTGCTAAACTATGGAATTACCGTCTGAGTTTA-TTCTTTGACGAGAAAAACGCTGGCTTACTGAggt 
SnoR77Y.3 ACCGATGATGATTTTTGCTAATCTGTGTG------------------------------------------------- 
 
SnoR13.1  gatcaGTTGATGAGCAAATACTGCAACAATATGATGGAGAAATCTTTATGATTCTTAGTATTTAAGTCTCTGAtgatc 
SnoR13.2 agatcaGGTGATGAGGTAATACTGCAACAATATGATGGAGTAATCTTTGTGATTATTAGTATTTAAGTCTCTGAtgatct 
 
U18.1    gagaTGTGATGAGTAACAAATTGGTCCGTGTTTCTGATTAACCGTGACTGAGAATTTATTAACCAAACTCTGAtctc 
U18.2  gagagaTATGATGATCAACAAATTGGTCCGTGTTTCAGATTAACCGTGACCGAAAAAATTCTTAACCAAACTCTGAtctctc 
 
U54  TGAGAACTCTTTGGTTTTTGGCTCTGTGATTGCTTCGCCTTATTGGCAATATACGCTATTCTGA 
 
SnoR58Y.1 acttctgcTGTGATGATCTTTTGAATAAAATTCACATGTCAGACTTCAGAGATCTTTTGATCTATGAGAAAAAACATTCATAATTCTGAgcagaagt 
SnoR58Y.2 tcttctgcGGTGATGATTTTATGA--GAAATTCACATGTCAGACTTCAGAGATTCTTGTAATCTATGAGAATAAATTCATATATCTGAgcagaaga 
 
U61  agcTGTGAGGAAAAAATCGTGTGCCAGAGATGGTTAATCCATCGCTGACGGTAATACACAACCCTCTAAGAAGTTCTGAgct 
 
SnoR14.1 gagtcgaGGTGACGATAGAAATTCACAGGTCTGTCAATCCACTGATA-----TATGTGATGTAATTGTG--TTCTCGACAGGTTCTGAtcgactc 
SnoR14.2      gaAGTGACGATAAAGAATTCACAGTCTGTCAATCCACTGACAACATTTGAGTGATGTTATTGTGATATCTCGACAGGTTCTGAtc 
 
U55  tgaatctgagtaTAGGATGAATCTCATATATTGATGTTATTTACTACTGAAATTACATTGATGTTTTATTCACCTTGGAGAACTGAtactcagattca 
 
U16  ctgggcaTATGATGAAATTATATTTCATGGGTAATTTGCGTCTGATTCTATGTGATGCTAACTTTTATGATTATCTGAtgcccag 
 
SnoR15  tggggcagaTGATGATTATCATAAAACAAATGGGTAATTTGCGACTGATAATATTACATTGATGTGTTTTTCACCTTGGAGAACTGAtgtcccca 
 



SnoR16.1 tggcaAATGATGAGTAGA--ATCTTATCCT-ACACACAGATGTATCAGTGTTGACTACCAATCTCTGCTTATTATCTGAtgcca 
SnoR16.2 tggcaAATGAAGAATTGATTAATTTATGCTTAACCACTGATG-AACAGTGTTGACAAAACATCTCCGCTTATTATCTGAtgcca 
 
U43.1    agaaacAATGATGAGATACTTGCAGACGGGCGGTCTGAAATTGATGTCGTGTTGATTGTCTGCCATAAGCTACATAAGCATTCTCTGAgtttct 
U43.2  atcaaaacAATGATGAGATATTAGCAGACGGGCGGTCTGAA-TTGATGCCGTGTAGATTGTCTGCCATCGCTACTATGTAGCTTCTCTGAgtatttgat 
 
U79.1a  gagAATGATGACTAATGTCTAGATGGGAATCTCTCTGATGCATATCTCACAGACTGTTTATCAACTTTGATCTAGTATTTTCTGTTTTGCTTCGTTTTGATActc 
U79.1b       TGATGACTAATGTCTAGATGGGAATCTCTCTGATGCAC 
U79.2  tataATGATGATTAA-GTCTAGATGGGAATCTCTCTGATGCA--------CCTTTTAAATTGTTAATGATGTTTG--TTTTGTG---------CCGGTGATGtata 
 
SnoR17  tcaTAGTGATGAATTATATCACAATTGTCACTACCTCTGAGGCATATTCTTGATTCGTTTTTTTTTTTTAGATTTTGGTTTCTATCACCTTACTTCTTTAGGAGCCTGAtga  
 
SnoR18a        agagaTATGATGATGGAATTAGATTTCCCTATTGGTTTGATCGCCGTTATGATGGCATCTTACGTATTAGCTCTATCTGAtctct 
SnoR18b  gaagagaatgaAGTGATGATTGAACTTTGTTTCCCTATTGGTTTGATCGCCGATATGATGGCA---TACGTATTAGCTCTATCTGATCattctcttc 
 
SnoR19.1 gaagaacAGTGATGAGTCAGTTTACAGACCTGTAATGATTGCGGTAATGATCGCATTATTATGAACATCTAAGGGACTGAgttcttc 
SnoR19.2 gaagaacAGTGATGAGTCAGTTTACAGACCTGTAATGATTGCGGTAATGATCGCATTATTATGAACATCTAAGGGACTGAgttcttc 
 
SnoR20.1 aagccAGTGATGATTAGATTC-AATGGTTGCTGAACATTCAAT------GTTGAAAAGC-ATCTAACTTGACTAGGACGGTCTGAggctt 
SnoR20.2 aggcTGATGAAGATTAGATATTAATGGTTACTGAAATTTCAATAAGTGTGTTGATATACTATCT-TCTTGACTAGGACTG-CTGAggct 
 
SnoR38Y.1    tgGATGATGAGAAACAAAAATCAAAATACAGTTATCCCTGGCTTAGGGTTTAAAGCCCGTTGCTGAGTCTTTTGTAATCTGAca 
SnoR38Y.2 ttgtgGATGATGAGAA-CAAATATGAAAAAACAGTTATCCCTGTCTGAGGATTTTAATCCCTTTGATGATTCATTTGTAATCTGAcacaa 
 
SnoR39BYa tagccAATGAGGACATCAGATTATAAAAGAACACCATCTTTCGGGACTGATTAAC------------ATTGATGATACTTCTGCAATTCTGAggcta  
SnoR39BYb  agccGATGTGGATATCAGATTATAAAAGAACACCATCTTTCGGGACTGATTGACTTCTTTTGAAGTTTTGCTGATACTTCTGCAATTCTGAggct 
  
SnoR21a  aaaggcAGTGATGAACGAGAATGTCATGCACCACTCTGA-TATTAGTGCTGATAACCATCTCTAACCCATATTTTCTCTGAgccttt 
SnoR21b      aggcTGTGATGATTGAGAATGTCATGCACCACTCTGATTTTTTGTGCTGATAATCATCTCTAACCCATATTTTATCTGAgcct 
 
U52.1  aaagggtttaTGGTGATGAAACGAATATTTCGTGGACTAGAGTTTCAGATCTGGGCTCTTCACCCAGAATTTGAAGAAACAACCCTTGGCTGTCTGAGtaaatccttt 
U52.2        aataTGGTGATGATACAAGAGTATTGTGGACTAGAGTTTCAGATCTGGGATTCTTCTCCCAGAAGTTGAAGATTAACCCTTGGCTGTCTGAGtatt 
U52.3        aataTGGTGATGATACAAGAGTATTGTGGACTAGAGTTTCAGATCTGGGATTCTTCTCCCAGAAGTTGAAGATTAACCCTTGGCTGTCTGAGtatt 
 
SnoR22.1   gccTATGATGATA----AAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTTTAAAATCAATGATCTGAA-TTGTTACACACACTGAggc 
SnoR22.2  atgagcTGATGATGAAAAAAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTG---AATCAATGAACTGAATTTGTTACACACACTGAAgcttat 
SnoR22.3a aagcTTATGATGATAG---AAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTC---AATCAATGATCTGAATTTGTTACACACACTGAGgctt 
SnoR22.3b aagctGATGATGATA----AAAACAATTATCTTAGCGGATTTCAGTGAGGTTTTTG---AATCAATGAACTGAATTTGTTACACACACTGAagctt 
 
SnoR23.1   tgcGATGATGATAAAATAGCACGAAGGTGCGTGAAGGGCAGTGGACAAAGCAATGAAAATTTGTTTTGCCGTGAGCTCTCTTTAATAAACGACTTCTCCTTCCACTGAgca 
Snor23.2  atgcAATGATGAGATAAAAGCACGAAGAGTGTGAGAAGAGCAGTGGG------------------TTTACCGTGAGCTCTCCTTTA-AAACGACTTCTCCTTCCACTGAgcat 
Snor23.3 atgGGTTTGATGATGATGATGCAATGATGAGATGAAAGCACGAAGAGTGTGAGAAGAGCAGTGGG-TTTACCGTGAGCTCTCCTTTA-AAACGACTTCTCCTTCCACTGAGcat 
 
SnoR24a   agcTGTGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGAGGTATTCCTTTGTGGGGTATTTCTTCAATGAAATACATTTGTTACGCTTGGCTTCTGAgct 
SnoR24b   agcTGTGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGGGGTACTCCTTTGTGGGGTGTTTCTTCAATGAAATACATTTGTTACGCTTGGCTTCTGAgct 
SnoR24c        TGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGAAGTACTCCTTTGTGGTGTATTTCTTCAATGAAATACATTTGTTACGCTTGGCTTCTGA 
SnoR24d  tatcAGTGATGAGAAAGCTAACACGTAAGAAGAGGTACTCCTTTGTGGTGTATTTCTTCTATGAAATATATTTGTTACGCTTGGCTTCTGAgata 
 
SnoR69Y  aggTGATGATGATAACATATAATCCCAGCTCTATGAGACCTTTTGTGGTCAAGGAGTATAACTATGTTCATACATTTATCTGAGcct 
 
U29  tggcGATGATGATAACATATTATCCCAGCTCATTATGAGACCTTTTGTGGTCAAGGAAAATAACTGTTTTCTATAACGTATCTGAgcca 
 
SnoR25  gttcccTGTGATGATTTAAAATCAATACCATGCTAATGTATATTGATAATTTTTATTTGATTTATAAGTGATTTGCTGAgggaac 
 
SnoR53Y  attcccTATGATGGTAATAACCATGCTAATACTGATGTCTTGTGACTGAATCAAAGTTATGTGTCTGAgggaat 
 
SnoR26  gagcatcGGTGATGAATCCATGAAAAAATTGTTATCCTTGCACTTTGATTGCTAGTGAAGAAACAAATGGGGTTTTCGATGTCTGAgatgctc 
 
SnoR27  attggatCGATGATTGATTAGTTAAAATACTGCGTTATCTTTCTGCAAATCTCCTATAAGGATTTGAAGACAAATCATGAAAAACCTGAGatccaat 



 
SnoR68Y  tcagatcGATGATGTCATATTAAACTGCGTTATCTATCTTAAAATCTCCGAAATAGGAGTTGCAGACACTAAACAGAAAACGCTGAgatctga 
 
SnoR28.1a       aggTGATGACAATTTCCCCAGATGATCGAATCAGATTATACTGAGCGAATAGAACTTCCTCTTC---GGAGGAAGTC-AAGCCAATTAGTCTGATcct 
SnoR28.1b       aggTGATGACAATTTCCCCAAATGATCGAATCAGATTATACTAAGCGAATTTTATTTCCTTCTCAACAGAGGAAATC-AAGCCAAT-ATTCTGAAcct 
SnoR28.1c     ggaGGTGATGACAATTTCCCCAAATGATCGAATCAGATTATACTAAGCGATTTTTATTTCCTTCTCAACAGAGGAAATC-AAGCCAAT-GTTCTGAtcc 
SnoR28.2a    gggaGGTGATGATTATTTCCCCAGATGATCGAAGCTGATTATACGGAGCGATTTTATGTTTCTCTCTTTCAGAGAGATTCCAAGCCAAT-TTTCTGAtccc 
SnoR28.2b agatggaaGTGAGGATTATTTCTCCAAATGATCGAAGCTGAACAATCTGAGCGAATTGA--TTTCTCTTTTTT-GAGAAAATCCAAGCCTAT-TTTCTGAtccatct 
 
SnoR29.1  ggcAGGATGACTCGGAAAT-TTCAAGCTCAACAGACCGGAAT-TAGGCGTTTCTTCCAATTTATTGGTTGAGTCGTTTCTGTGTCGATAACCCCGCTGATCTGAgcc 
SnoR29.2 cgTGGTGATGACTTGGAAATATTCAAGCTCAACAGACCGTAATGTAGGA-TTT-TTCCTA-----GTGGAAAGTCTTGCGTGTGTCGATAATCCCGCTGAACTGAgc 
 
SnoR30  taaTGATGATGGGGATTTTGGAGATTACGATGAGGATGTACAGCTCCCTCTTCTGATTAGCTGAAGAGAATTGCTGGCAGAATCGAACCTAAATCACTAGCCACTACTGAGtta 
 
SnoR31  tagatAATGATGAAGCAAAATTAATCTAATCCAACACTTGATCTGAGAGATACTATGTGCATCTCCAAGTGAAGTTACAACTGTTAGCTTCTGAatcta 

    TAATCCAACACTTGATCTGA 
   

SnoR32.1 ggacAGTGACGATTGATATT-AAGGTCTCGTTCGTCGTAAAAACGGCCGTAAAAAGCCTATTTGCCGACCATTCTGTTATATCACCACCCATATTCTGAgtcc 
SnoR32.2 ggacAGTGACGATTGATATTTAAGGTCTCGTTCGTCGTAAAAACGGCCGTAAAAAGCCTATTTGCCGACCATTCTGTTATATCACCACCCATATTCTGAgtcc 
 
U27.1  attaatCCTTGTTGATAAACTCTAATCTTCTCTATGAGGCCTTTTTTCAATTACCTTTCAAATCCGATTTCGTATTTATTTCTTTGGTTCTGTTTTTGGTTGATTTA 
 
U27.1  GTGGCCTATGATTTAAATGATTATAGACAAGCATATGTCTGAattaat 
U27.2                        ATAGACAAGCATATGTCTGAA 
 
U80.1      tcaAGTGATGATTGATAACGCATAGTTCAGATGATAAATTCTATTATGATTAACATCTTC-AGCATAGTCTTTCGCTCCTATCTGAtga 
U80.2  agggtcaAGTGATGATTAATAATGCATAGTTCAAATGAT-----CTCC-ATGATTACTATTCAGTAGCACAGTCTTTCGCTCCTATCTGAtgaccct 
 
U56  aaaCTGATGAATGCGATCCTGGTAATATTTATTGTCACCTGTTTGTAAAAATTTGGATTTAGAAGAAACTTTCTATTTTCTGAttt 
 
SnoR41Y  agtgaaggcAGTGATGATTAAAAACTACCTATTTTATGAGTAATTCTCTGATTAGAAAATTTACCAATGGATCCTTCTGAgccttcact 
 
SnoR36  ttaagATTGATGACGATTGAGAAAGAGCCGATGGAATGATGATAACGATTTTTCGGATATATTAATTTATTCTGTCGACCAAAACTCAGACTACAATTATCTGACtaatt 
 
SnoR33  gactGTGATGGATCCTCCTCAGAGGCTGTTTCTGAAAGGTCCGACGACGGTCTCACAGATCTTTTTTGCACGAGCCGTTGAagtc   
 
SnoR34  gatAATGATGATGAAAGATGATTCCATAGAACAATCCAACTCTGACCATCATTGATGATCTTACCATCATGCACTACCATCTGAatc 
 
U37  aatgcgAATGATGAATATCAAATTTATTATTTCTTCACTTTGATCCGATTGGGTAATTATTTATCCTTGTGGACAATATTCAGATTACTGAcgcatt 
 
U35  tcaAGTGATGAGATTTGATCTAAAATTCTCACGACGGTCGTCTGAGGCCTTTTGTGGCCGATTGATGTACCGATCACTCCTCTCTGAtga 
 
U30  ggtgcAGTGATGATGGGTATAAATCTCGTTAATCTGAATTTTTGTTAATGAAGATACTTACTTCCCAACCATTCATTAATATCTGAgcacc 
 
U53  actgAGGATGATGATATTGAGGCTGCTGTTCCATTGGCTGTCTGAGATACCTGCAGTTCGTGATCGTGACCTGTAAGTTTTGAGGCAGAGCGTTTAGTTTCGGAAGAAGCTGCAGGTTCTGAcagt 
 
U36  ggaGCAGATGATGAATATTTTGCACTACAACGGTGCTTTCCTATAACTCATGCGGATTATATAAATCGAGCTTTTTAAAACTGATGtcc 
 
SnoR35  TGATGAAAAACTGGAGACGCTGCCCCAGACTGACCGGAGAAAGAAGAAGTAAACGTCCTCCCTGAACCGTCTGA 


